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CLUgl^p tT^^83 ) multiple sequence alignment 

1 ^41^ -MQKLQLCVYIYLFMLIVAGPVDLNENSEQKENVEKEGLCNACTWRQNTKSSRIEAIKIQ 59 
]b #N j§J -MQKLQLCVYIYLFMLIVAGPVDLNENSEQKENVEKEGLCNACTWRQNTKSSRIEAIKIQ 59 
1$%, jm -MQKLQISVYIYLFMLIVAGPVDLNENSEQKENVEKEGLCNACLWRENTTSSRLEAIKIQ 59 
16 ^&7HAB^^ -MQKLQIFVYIYLFMLLVAGPVDLNENSEQKENVEKKGLCNACLWRQNNKSSRLEAIKIQ 59 
14 KSSg^ -MQKLQIYVYIYLFMLIVAGPVDLNENSEQKENVEKEGLCNACMWRQNTKSSRLEAIKIQ 59 
4 MMQKLQMYVYI YLFMLIAAGPVDLNEGSEREENVEKEGLCNACAWRQNTRYSRIEAIKIQ 6 0 
6 MIQKPQMYVYI YLFVLIAAGPVDLNEDSEREANVEKEGLCNACAWRQNTRYSRIEAIKIQ 6 0 
8 - - QKLAVYVYI YLFMQIAVDPVALDGSSQPTENAEKDGLCNACTWRQNTKSSRIEAIKIQ 58 

** ; ******. *: .*: * t **^****** **.****** 

2 ILSKLRLETAPNISKDVIRQLLPKAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 119 
10 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPKAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 119 
12 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPKAPPLLELIDQFDVQRDASSDGSLEDDDYHARTETVI 119 
16 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPKAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHVTTETVI 119 
14 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPKAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 119 
4 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPRAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 12 0 
6 ILSKLRLETAPNISKDAIRQLLPRAPPLRELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 12 0 
8 ILSKLRLEQAPNISRDVIKQLLPKAPPLQELIDQYDVQRDDSSDGSLEDDDYHATTETII 118 

******** *****.**.****.**** *****.***** ************ m ***.* 

2 TMPTESDFLMQVDGKPKCCFFKFSSKIQYNKWKAQLWIYLRPVETPTTVFVQILRLIKP 17 9 

10 TMPTESDFLMQVDGKPKCCFFKFSSKIQYNKWKAQLWIYLRPVETPTTVFVQILRLIKP 17 9 

12 TMPTESDLLTQVEGKPKCCFFKFSSKIQYNKLVKAQLWIYLRPVKTPATVFVQILRLIKP 17 9 

16 TMPTESDLLAEVQEKPKCCFFKFSSKIQHNKWKAQLWIYLRPVKTPTTVFVQILRLIKP 17 9 

14 TMPTESDLLMQVEGKPKCCFFKFSSKIQYNICWKAQLWIYLRPVKTPTTVFVQILRLIKP 17 9 

4 TMPTESDFLMQADGKPKCCFFKFSSKIQYNKWKAQLWIYLRPVKTPTTVFVQILRLIKP 18 0 

6 TMPTESDFLMQADGKPKCCFFKFSSKIQYNKWKAQLWIYLRAVKTPTTVFVQILRLIKP 18 0 

8 TMPTESDFLVQMEGKPKCCFFKFSSKIQYNKWKAQLWIYLRQVQKPTTVFVQILRLIKP 178 

*******.* . . **************.**.********** 

2 MKDGTRYTGIRSLKLDMNPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 23 9 

10 MKDGTRYTGIRSLKLDMNPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 239 

12 MKDGTRYTGIRSLKLDMNPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 239 

16 MKDGTRYTGIRSLKLDMNPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 23 9 

14 M KDGTR YTG I R S L KLDMN PGTG I WQ S I D VKTVLQNWL KQPE SNLG I E I KALD ENGHDLAV 23 9 

4 MKDGTRYTGIRSLKLDMSPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 24 0 

6 MKDGTRYTGIRSLKLDMSPGTGIWQSIDVKTVLQNWLKQPESNLGIEIKALDENGHDLAV 24 0 

8 M KDGTR YTGIRSLKLDMNPGTGIWQS ID VKTVLQNWL KQPESNLGIEIKAFDETGRDLAV 23 8 

***************** t ******************************** . ** * . **** 

2 TFPGPGEDGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 299 

10 TFPGPGEDGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEALGWDWII 2 99 

12 TFPEPGEDGLTPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 299 

16 TFPEPGEEGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 299 

14 TFPGPGEDGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 2 99 

4 TFPGPGEDGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 3 00 

6 TFPGPGEDGLNPFLEVKVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 3 00 

8 TFPGPGEDGLNPFLEVRVTDTPKRSRRDFGLDCDEHSTESRCCRYPLTVDFEAFGWDWII 2 98 

*** *** . *★ _ ***** . ************************************ . ****** 

2 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 59 

10 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 59 

12 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGEGQI 3 59 

16 APKRYKANYCSGECEFLFLQKYPHTHLVHQANPKGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 359 

14 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 59 

4 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 60 

6 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 60 

8 APKRYKANYCSGECEFVFLQKYPHTHLVHQANPRGSAGPCCTPTKMSPINMLYFNGKEQI 3 58 

**************** . **************** . ********************** . ** 
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2 I YGKI PAMWDRCGCS 375 

10 I YGKI PAMWDRCGCS 375 

12 I YGKI PAMWDRCGCS 3 75 

16 I YGKI PGMWDRCGCS 3 75 

14 I YGKI PAMWDRCGCS 3 75 

4 I YGKI PAMWDRCGCS 3 76 

6 I YGKI PAMWDRCGCS 376 

8 I YGKI PAMWDRCGCS 374 
****** b ********* 
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